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GAAAAAAGAAAAATCAAATAAAAAGATAAATGAAACCATTTTCATCCCCTTGCTCGGAAACAAAAAGGGGAGTTG
ATGTATTGAATCCGCCGGGACTGACGGGGCTCGAACCCGCAGCTTCCGCCTTGACAGGGCGGTGCTCTGACCAAT
TGAACTACAATCCCATGGAAATAAAGCGGGTAGCTTACATATTCCTTCTTATGATTTCATTTTAATCATTTCAAT
TTTAAATTCAAATTTTTGTTTTGTAACAAAGAAAGTCACAAGTGATATATTGATATCTATATGGATATCACTTTA
GTGAGAGCAAGACGGATTACTGGGTAATCCTTACATTATTATCAAATCAATTGATAATCTATTTTTTACAAAAAA
ATAGATTATTTTATCGACTCTGTTCATTAAAGTTTCTCTTTAAAGGATCCATATCGGAATCCTTAGCAAGATCAA
GATCGGAATTTTTTATGGAAAAAAAAAGTAACTAAACATAAGAAATAAAGAAAAAAGTAAAGTCGAACTATACCC
TATACCCTGAAATTTGACCTTTTTTTCTTACCCCTTCTCTGTCATTTATGCAAAAAAAAAAAAATGGTTATGTAG
ACAGCTAATTATTGGGCCGAGCTGGATTTGAACCAGCGTAGACATATTGCCAACGAATTTACAGTCCGTCCCCAT
TAACCGCTCGGGCATCGACCCAGGAAGAATCTATTCTAACTTTATGGATAATCCATGATCAACTTCCTTTCGTAG
TACCCTACCCCCAGGGGAAGTCGAATCCCCGCTGCCTCCTTGAAAGAGAGATGTCCTGAACCACTAGACGATGGG
GGCATACTTGCTCAACCGCCATCATACTATGATCATAGTATGATCAGTTTTTTTAAATTGTCAATATAATGAAAT
GAAATGGTATGACTAGCTTATAAGGTTTTTTCTTTTTTCTATAGAATTCTATATCATTTTTTTTTTACATTTGTA
TTCATATTCTAATCATAATTCTATAACAAATAAATATACTTTCTTTTTATATTTGAAGTGGAAATATTAAAATTA
AAAAATAAATAAAAAAAAATCTAAAAATCGTCTAGTACGGAATCTTTTCAAGAAGTGATTGGTCTAACATAAAAA
AAAAAAAGAAAAAAAGAGGGTTAAGTTTCGTTTTTTTTTTACTTTCCTTGATAGATTGCCTCATCTCATTGTTAA
GAAATAGTAGTATCCCTGTCTAACACTAATCCAAGAAAGTCAGCCAGAATCCATCTTCTAATTAGGGAAAAAGGT
GGATTTATAAGTTAAGTTATCAAAAATTTGCTTTTTTTTTTTTTAGAAAATTATTGTTCAGAGGATAATCCGTAT
CTCTTCATCACATGTCAAGATAAAATATCTTGGGTGTATGTCAACTTGCTGAGTACATGTATAAATCAAATTAAT
TTCGTTCGATGCGCTAGGCTATTAAAAAAAAATTCATTGCATGGATATTTATCAAATCCAATATTAAAAAAGCAA
AAAATACCCCGTTAAGTAAATTTGAAGTCAATTCAAATTCTCATTTCTAGTTCCCAAATGAGCTACTAACCACTA
TGCGTCTATTGTATATATATTTAATATATATATATATATAGATTTTATTTACTACCGGCTCAGTCAGGAATTAAA
CCAAGACGGCCCTTTTAACTCAGTGGTAGAGTAACGCCATGGTAAGGCGTAAGTCATCGGTTCAAATCCGATAAG
GGGCTTTTACGTTCTTTACTTTCTAATAGTCAAAATTTCATTTGAAAGTCTATAATTTAATTTCAAATTTTGTTA
ATTTCATTCTAATAAATTTCATTCTAATAATATAATAACTAATAATAAAGTTAGCGAGTAATTTAAAAAATAAAA
ATGAACATTTGTATATTATAATACAATTACAATGAATAATGATAAGTCGTCTCTTGAATCGCCAAATATATATTC
TTTTTTTTTCGATTTTTCGATAGATTAGAAATCGACAAATCCAAAAGAAAAAGTAAGTGGACCTAACCCATCGAA
TCATGACTATATCCACTATTCTGATATTCAAATTCGATAGAGATTAAATTGAAACAGTAGATTTTTTTTATTTCA
TATTTTTGTATTAGGAAATCCGTCGATATCTCTTATTGAATCTTCTTGTTTCTATATATTTCATAGGAAATATAT
TGCGTTCCTGCCTAGAGAAAGAGAGTATTTTTGCAAAGTAATAACTAAAAGGGCGTTTCAATATTTTTTTTGATT
CGAGAACATAACAAGATCCTACATTCTCTTTGTATTAAGAATCAATTTGTATTAAAAATAAACAAAAATCGAATC
ATAATCATGGCTTCAGATATCAATTAAATATTTCCATATTGATGCATCCGAGATGACAATGTAATGTGATCGAAG
GTGTATGTGAGAAAGAAACTCTCATTTACAGTTTCCTATAATTTTATTTAAATATTGAATTAAATATAAATAAGA
AATTTTCCCCTTTTTTGACAGATACATAAGGGCATGTACATATAGATATCAAAGAAAATAGAAAAAAATATTAAA
AGTTCCCTTTTTGCTTCAACCCGTCAACTAAAAAAAGGGTATAAAAGGAAAATAACAATAGTTGATACTATAGTA
TTTAATAGACAAGTATTTAATACACGCAAAAAAGAAAAAAAAAAGTTCTTTATTCTTTATCTGAATAATGAGTCA
TCCGACAATTCATGATTTAGATTCAACTACTTATACTTATTAATAAACTAATAGCAAGGAAGAAACAAATTGAGT
TGATCCGTTTACCTAAGTAAGGACCAATAAAATCAAAAATTTTGATCTTCGAAACCAATTAAATGAAATTCTAAG
GGTTCCATTTTATGGGGCAGTGCGCGAGAAATTAAATCATAAACAAATGATAGAATTTGAGCGCCCTGAAAATGC
CATAATATATAACATCAAAATCTATAACATTAAGGTGTTCGGAAATGGTTGAAGTAGATGAATAGGAGGATCGCT
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S6 Fig. Upstream regulatory region of the chloroplast psbD gene (ATCG00270).


