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GAAAARAGAAAAATCAAATAAAAAGATAARATGAAACCATTTTCATCCCCTTGCTCGGAAACARAAAGGGGAGTTG
ATGTATTGAATCCGCCGGGACTGACGGGGCTCGAACCCGCAGCTTCCGCCTTGACAGGGCGGTGCTCTGACCAAT
TGAACTACAATCCCATGGAAATAAAGCGGGTAGCTTACATATTCCTTCTTATGATTTCATTTTAATCATTTCAAT
TTTAAATTCAAATTTTTGTTTTGTAACARAGARAGTCACAAGTGATATATTGATATCTATATGGATATCACTTTA
GTGAGAGCAAGACGGATTACTGGGTAATCCTTACATTATTATCAAATCAATTGATAATCTATTTTTTACAAARAA
ATAGATTATTTTATCGACTCTGTTCATTAAAGTTTCTCTTTAAAGGATCCATATCGGAATCCTTAGCAAGATCAA
GATCGGAATTTTTTATGGAAAAAAAAAGTAACTAAACATAAGAAATAAAGAAAAAAGTARAGTCGAACTATACCC
TATACCCTGAAATTTGACCTTTTTTTCTTACCCCTTCTCTGTCATTTATGCAAAAAAAAAAAAATGGTTATGTAG
ACAGCTAATTATTGGGCCGAGCTGGATTTGAACCAGCGTAGACATATTGCCAACGAATTTACAGTCCGTCCCCAT
TAACCGCTCGGGCATCGACCCAGGAAGAATCTATTCTAACTTTATGGATAATCCATGATCAACTTCCTTTCGTAG
TACCCTACCCCCAGGGGAAGTCGAATCCCCGCTGCCTCCTTGARAGAGAGATGTCCTGAACCACTAGACGATGGG
GGCATACTTGCTCAACCGCCATCATACTATGATCATAGTATGATCAGTTTTTTTAAATTGTCAATATAATGAAAT
GAAATGGTATGACTAGCTTATAAGGTTTTTTCTTTTTTCTATAGAATTCTATATCATTTTTTTTTTACATTTGTA
TTCATATTCTAATCATAATTCTATAACARATAAATATACTTTCTTTTTATATTTGAAGTGGARATATTAAAATTA
ARAAATAAATAAAAAAAARATCTAAAAATCGTCTAGTACGGAATCTTTTCAAGAAGTGATTGGTCTAACATAAAAA
AAAAAAAGAAARAAAGAGGGTTAAGTTTCGTTTTTTTTTTACTTTCCTTGATAGATTGCCTCATCTCATTGTTAA
GARATAGTAGTATCCCTGTCTAACACTAATCCAAGAAAGTCAGCCAGAATCCATCTTCTAATTAGGGAAARAGGT
GGATTTATAAGTTAAGTTATCAAAAATTTGCTTTTTTTTTTTTTAGAAAATTATTGTTCAGAGGATAATCCGTAT
CTCTTCATCACATGTCAAGATAAAATATCTTGGGTGTATGTCAACTTGCTGAGTACATGTATARATCAAATTAAT
TTCGTTCGATGCGCTAGGCTATTAAAAAAAAATTCATTGCATGGATATTTATCAAATCCAATATTAAAAAAGCAA
AAAATACCCCGTTAAGTAAATTTGAAGTCAATTCAAATTCTCATTTCTAGTTCCCAAATGAGCTACTAACCACTA
TGCGTCTATTGTATATATATTTAATATATATATATATATAGATTTTATTTACTACCGGCTCAGTCAGGAATTAAA
CCAAGACGGCCCTTTTAACTCAGTGGTAGAGTAACGCCATGGTAAGGCGTAAGTCATCGGTTCAAATCCGATAAG
GGGCTTTTACGTTCTTTACTTTCTAATAGTCARAATTTCATTTGAAAGTCTATAATTTAATTTCARATTTTGTTA
ATTTCATTCTAATAAATTTCATTCTAATAATATAATAACTAATAATARAGTTAGCGAGTAATTTARAAAATAAAA
ATGAACATTTGTATATTATAATACAATTACAATGAATAATGATAAGTCGTCTCTTGAATCGCCARATATATATTC
TTTTTTTTTCGATTTTTCGATAGATTAGAAATCGACAAATCCAAL NENNNNACTAACICEACSSIARGECATCGAA
TCATGACTATATCCACTATTCTGATATTCARATTCGATAGAGATTAAATTGAAACAGTAGATTTTTTTTATTTCA
TATTTTTGTATTAGGAAATCCGTCGATATCTCTTATTGAATCTTCTTGTTTCTATATATTTCATAGGAAATATAT
TGCGTTCCTGCCTAGAGAAAGAGAGTATTTTTGCAAAGTAATAACTAAAAGGGCGTTTCAATATTTTTTTTGATT
CGAGAACATAACAAGATCCTACATTCTCTTTGTATTAAGAATCAATTTGTATTAAAAATAAACAAAAATCGAATC
ATAATCATGGCTTCAGATATCAATTAAATATTTCCATATTGATGCATCCGAGATGACAATGTAATGTGATCGAAG
GTGTATGTGAGAAAGAAACTCTCATTTACAGTTTCCTATAATTTTATTTAAATATTGAATTAAATATAAATAAGA
AATTTTCCCCTTTTTTGACAGATACATAAGGGCATGTACATATAGATATCAAAGAAAATAGAAAAAAATATTAAA
AGTTCCCTTTTTGCTTCAACCCGTCAACTARAAARAGGGTATAAAAGGAAAATAACAATAGTTGATACTATAGTA
TTTAATAGACAAGTATTTAATACACGCAAAAAAGAAAAAAAAAAGTTCTTTATTCTTTATCTGAATAATGAGTCA
TCCGACAATTCATGATTTAGATTCAACTACTTATACTTATTAATAAACTAATAGCAAGGAAGAAACARATTGAGT
TGATCCGTTTACCTAAGTAAGGACCAATAAAATCAAAAATTTTGATCTTCGARAACCAATTAAATGARATTCTAAG
GGTTCCATTTTATGGGGCAGTGCGCGAGAAATTAAATCATAAACAAATGATAGAATTTGAGCGCCCTGAARATGC
CATAATATATAACATCAAAATCTATAACATTAAGGTGTTCGGAAATGGTTGAAGTAGATGAATAGGAGGATCGCT
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S6 Fig. Upstream regulatory region of the chloroplast psbD gene (ATCG00270).



