ChrX: rp1-23a.1
ttaactcaattttccagtcattttcactctaatcaattgttcagggtaaaATGGCTCCAAGCGCTCCAGCTAA
GACTGCCAAGGCTCTCGACGCCAAGAAGAAGGTCGTCAAGGGAAAACGCACCACCCACAGACGTCAAGTCCGC
ACCTCCGTGCACTTCCGTCGCCCGGTCACCCTCAAGACCGCCCGTCAGGCTCGgtaagttatttcagtccaat
taaaagaactatttaaaaagttgaatgattttaattatcgattttcagTTTCCCACGCAAGTCTGCCCCAAAG
ACCTCCAAGATGGACCACTTCCGCATCATCCAACACCCATTGACCACTGAGTCCGCCATGAAGAAGATCGAGG
AGCACAACACCCTTGTCTTCATCGTCAGCAACGACGCCAACAAGTACCAAATCAAGGACGCCGTCCACAAGCT
CTACAACGTCCAAGCCCTCAAGgtttgttggaagcatcttaatttccaggcaaaaagaaatcaaaatgcttgt
ttttagGTCAACACCCTCATCACTCCACTTCAACAGAAGAAGGCTTACGTCCGCCTCACCGCTGACTACGATG
CTCTCGACGTTGCCAACAAGATTGGAGTTATCTAAattgttttcttgttecttgtttgttcaataaacaattt
gttattaaaaat

Chrl: rpi-23a.2
tcgatcttgctcatttttcagtttttcectttcattattaaatettgecagacATGGCTCCGTCATCAAACAAAGT
GGGAAAGGCTATCCAAGCCAAGAAAGCTGTCGTCAAGGGAAGCAAGACTAACGTTCGCAAGAACGTTCGTACA
TCAGTCCACTTCAGACGCCCAAAGACCCTTGTGACTGCCAGAGCTCCAAGgtaagacgattctaataaaaatc
gattattaatacagatttttatagATATGCCCGCAAGTCTGCTCCAGCCAGAGACAAGCTCGATAGCTTCGCT
GTCATCAAGGCTCCACACACCACCGAGAGCTCCATGAAGAAGATCGAAGACCACAACACCCTTGTCTTCATTG
TTGACGAGAAGGCCAACAAGCATCACATCAAGAGAGCCGTCCATGCCCTTTACAACGTCAAGGCTGTTAAGGL
atgttcctaattatcagttcacgtaatatttcaaatttacagGTCAACACCCTGATTACTCCACTCCAACAGA
AGAAAGCTTACGTTCGATTGGCTTCGGACTACGATGCTCTTGATGTTGCCAACAAGATCGGATTCATCTAAAtL
ctatttgttgttcattgttcgttaccgttatgatgaagatattcatta

Paralog Swap Chrl: rpl-23A.2(srf£7040)
tcgatcttgctcatttttcagtttttectttcattattaaatettgecagacATGGCTCCAAGCGCTCCAGCTAA
GACTGCCAAGGCTCTCGACGCCAAGAAGAAGGTCGTCAAGGGAAAACGCACCACCCACAGACGTCAAGTCCGC
ACCTCCGTGCACTTCCGTCGCCCGGTCACCCTCAAGACCGCCCGTCAGGCTCGgtaagacgattctaataaaa
atcgattattaatacagatttttatagTTTCCCACGCAAGTCTGCCCCAAAGACCTCCAAGATGGACCACTTC
CGCATCATCCAACACCCATTGACCACTGAGTCCGCCATGAAGAAGATCGAGGAGCACAACACCCTTGTCTTCA
TCGTCAGCAACGACGCCAACAAGTACCAAATCAAGGACGCCGTCCACAAGCTCTACAACGTCCAAGCCCTCAA
GgtatgttcctaattatcagttcacgtaatatttcaaatttacagGTCAACACCCTCATCACTCCACTTCAAC
AGAAGAAGGCTTACGTCCGCCTCACCGCTGACTACGATGCTCTCGACGTTGCCAACAAGATTGGAGTTATCTA
RAatctatttgttgttcattgttegttacecgttatgatgaagatattcatta



