
  

Supplementary Figure 1: 
 
General schematic of the integrating DNA 

 
 
Sequence of the integrated fragment from (VNN)3 library: 
The product from a StuI digestion that is used for integration of library into yeast genome. 
 
Legend: 
 

StuI cut sites (2nd one is inside an ADE2 fragment) 
ADE2 Fragment (2 different fragments in plasmid) 
MET15 (Reverse Complement) 
cyc terminator (Positioned to stop RFP transcription) 
RFP (Reverse Complement) 
Gal 1,10 promoter 
Upstream LIC sequence 
GFP with affinity tags 
Inserted/variable sequence (VNN)3 depicted 
Downstream LIC sequence 
 
 
/CCTGAATTCCTAGATAAGCTTCGTAACCGACAGTTTCTAACTTTTGTGCTTTGACAAGAACTT
CTTCTTCTTGCTTTAATAAAAACTGTTCCATTTTCGTTGTATAACTTGAATCATAAGCGCCAAG
CAGTCTGACAGCCAACAGCGCAGCGTTCGTACTATTATTAATAGCGACGGTAGCTACTGGAACA
CCTCTAGGCATTTGCACAATTGAATGTAAAGAATCTACTCCATCTAGACAAGAACCTTTTACGG
GCACACCGATGACAGGAAGTGGTGTCATTGCAGCCACCATACCTGGCAAGTGAGCAGCCCCACC
AGCTCCAGCGATAATTGTTTTAATTCCACGCTTGCTTGCGGAAATAGCATATGCTGACATCCTA
TGTGGAGTTCTATGAGCAGAGACTATTGTCGAATTCGAGCTCGCATCCAACCAAATCCCGCGAA
GTTTTCCTGATTTACATAACAAGCAAATACTAAAAACGTTAACACACATGTGCTTCTTTATTGT
AAAGAAACCTCCATCATCCTCTTTTGTAACTTGGTCCTACAATAAATTTATCCAGTGTGACAGC
TTTATAGGAGGCGTAAAGTAGTCTCATGAAGTAGATGAGTCTTGTTCACCATATTTTTCTTCTC
GACTGCGAATTAACACTGTTCTTTGATGTTAGAACAATTTAGGTTCAAAGTACGAGTCACGACA
TGTAACAAGGGAAAAAAAGGATATTCATTTCAATAAAGTTCGTTTTATAAAAGTATAGTACTTG
TGAGAGAAAGTAGGTTTATACATAATTTTACAACTCATTACGCACACTCATGGTTTTTGGCCAG
CGAAAACAGTTTCAAAAGATTGCTGGAAGTCTGCAATAATGTCATCAATAAATTCGATACCAAC
AGAGACACGAATTAAGTCCTTGGTAACACCAGATGCCAACTTTTCTTTGTCATTTAATTGTTTG
TGGGTAGTGAAGTATGGAGCAATGACTAAGGTCTTGGCATCACCAACATTGGCCAAGTTAGAGG



  

CAAGCTTTAAATTGTCAACAACTTGAGCACCAGAAAGTTTGAATGGGTCAGTTTCCTTGTCGGC
ATTTGGTAAGTCTTTTACACCGAAAGATAAGACACCACCGAAACCGTTAGATAGATACTTCTTA
GCATTTTCATGATGAGAATGAGATGCTAAACCAGGGTATGAAACCCAAGATACGTATGGGGATT
GTTCTAACCATTTGGCTAACTTCAATGCATTTTCACCGTGTCTTTCAGCTCTCAAAGATAATGT
TTCAACACCTTGTAGTAGCAAGAAAGAGGCAAATGGGTTCATCAATGGACCCAAATCTCTTAAT
AGTTCAGTTCTAACATGAACGATGTATGCCAAGTTACCGTAGGCTTCATTGTAGATAGTACCGT
GATATCCTTCGGCAGGTTGAGAGAATTGAGGGAACTTTTCTGGGTAGTCCTTCCATGGGAACTT
ACCAGAGTCAACAATAATACCACCGATAGTAGTACCATGACCACCAATCCATTTGGTAGCAGAA
TGTGTTACAATATCAGCACCGTATTTAATTGGCTGACAGAAGTAACCACCGGCACCAAATGTGT
TGTCAACGACAACTGGAATACCGTGTTTGTGAGCAATTGCAACAATTTTTTCAAAATCCGGAAC
ATTGTACTTTGGATTACCAATGGTTTCCAAATAAACAGCCTTGGTTCTTTCATCAAAGACCTTT
TCGAATTCTTCTGGATTGTCACCTTCAACAAATCTAGCCTCGATACCAAATCTTTTGAACGAGA
TTTTGAACTGGTTATAAGTACCACCGTATAAGTAAGAAGTGGAAACGATGTTGTCACCAGTGTG
TGCCAAACCTTGGATGGCAAGGGTTTGAGCGGCTTGACCGGAGGAAACAGCCAAAGCAGCAGCA
CCACCTTCTAAAGCAGCAATTCTTTCTTCCAAAACATTACTGGTTGGGTTTTGGAAACGGGAAT
AGACGTAACCTGGAACTTCTAGACCAAACAATTGCGAACCATGCTTAGAGTTTTCGAAAACATA
AGAAGTGGTGGCGTAAATTGGTACAGCTCTGGATCTGTGAGCATTGTCACCAGGGTTCTCTTGG
CCGGCGTGTAGTTGAACAGTATCGAAATGAGATGGCATTGTATGGATGGGGGTAATAGAATTGT
ATCTATGTATCTGACGACCCTGTATTACACGAAGGAAATAGTAGATGAAAAGACAAGAGAGCAA
GAAAAAGGAAAAACTTCCTTTCTAACAGACGCTTTACTTAACCTTATATATATCTTATTTTTTT
CATCGAGCGTGTTCAATTGGACAAGGTGCCACCTTTTCGACACTTCGGTTATTATGTTACACAG
TTTTCATGAGGATGGCGCCTTGACTAACTTAATTAGTCATTTGCCAACCACCACAGTTCCCCAA
TATCGACAGCTTCACATGTGCCATTTGCCATTTTGCGATCATGTGACCTCGGTACCCCGCGGTG
CAAATTAAAGCCTTCGAGCGTCCCAAAACCTTCTCAAGCAAGGTTTTCAGTATAATGTTACATG
CGTACACGCGTTTGTACAGAAAAAAAAGAAAAATTTGAAATATAAATAACGTTCTTAATACTAA
CATAACTATTAAAAAAAATAAATAGGGACCTAGACTTCAGGTTGTCTAACTCCTTCCTTTTCGG
TTAGAGCGGATGTGGGAGGAGGGCGTGAATGTAAGCGTGACATAACTAATTACATGATATCGAC
AAAGGAAAAGGGCTGCAGTGCTAAGCTTCCAAACTACCATTTATTTATATAATTCATCCATACC
ACCAGTTGAATGTCTACCTTCAGCTCTTTCATATTGTTCAACAATAGTATAATCTTCATTATGT
GAAGTAATATCCAATTTAATATTAACATTATAAGCACCTGGTAATTGAACTGGTTTTTTAGCTT
TATAAGTAGTTTTAACTTCAGCATCATAATGACCACCATCTTTTAATTTCAATCTTTGTTTAAT
TTCACCTTTTAAAGCACCATCTTCTGGATACATTCTTTCTGATGAAGCTTCCCAACCCATAGTT
TTTTTTTGCATAACTGGACCATCTGATGGAAAATTAGTACCTCTCAATTTAACTTTATAAATAA
ATTCACCATCTTGTAATGATGAATCTTGAGTAACAGTAACAACACCACCATCTTCAAAATTCAT
AACTCTTTCCCATTTAAAACCTTCTGGAAATGACAATTTTAAATAATCTGGAATATCAGCTGGA
TGTTTAACATAAGCTTTTGAACCATACATAAATTGTGGTGACAAAATATCCCAAGCAAATGGTA
ATGGACCACCTTTAGTAACTTTCAATTTAGCAGTTTGAGTACCTTCATATGGTCTACCTTCACC
TTCACCTTCAATTTCAAATTCATGACCATTAACTGAACCTTCCATATGAACTTTAAATCTCATA
AATTCTTTAATAATAGCCATATTATCTTCTTCACCTTTTGAAACCATTCTCCTATTTAAATGGT
TGATGGATTACTAGTGGATGTTGAATTTTCAAAAATTCTTACTTTTTTTTTGGATGGACGCAAA
GAAGTTTAATAATCATATTACATGGCATTACCACCATATACATATCCATATCTAATCTTACTTA
TATGTTGTGGAAATGTAAAGAGCCCCATTATCTTAGCCTAAAAAAACCTTCTCTTTGGAACTTT
CAGTAATACGCTTAACTGCTCATTGCTATATTGAAGTACGGATTAGAAGCCGCCGAGCGGGCGA
CAGCCCTCCGACGGAAGACTCTCCTCCGTGCGTCCTCGTCTTCACCGGTCGCGTTCCTGAAACG
CAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTT
ATGAAGAGGAAAAATTGGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAAC
AACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGGTAATTAATCAGCGAAGC



  

GATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATAC
TTTCAACATTTTCGGTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTG
TTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAGGAATTCCATCAACCTTAATAAAATGTCTA
CTGAAGTTVNNVNNVNNAACGCATCCACCAGTGGTTTGGAAGCTTTGTTCCAAGGTCCAGGTCC
AGGTAGAATCTTTTATCCATACGATGTTCCAGATTACGCCGGTTCTCACCACCACCATCACCAT
GCGGCCGTCATGAGCAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAG
ATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCCGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCTACAAACGG
AAAACTCACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCGTGGCCAACACTTGTC
ACTACTCTGACCTATGGTGTTCAATGCTTTTCCCGTTATCCGGATCACATGAAACGGCATGACT
TTTTCAAGAGTGCCATGCCCGAAGGTTATGTACAGGAACGCACTATATCTTTCAAAGATGACGG
GACCTACAAGACGCGTGCTGAAGTCAAGTTTGAAGGTGATACCCTTGTTAATCGTATCGAGTTA
AAGGGTATTGATTTTAAAGAAGATGGAAACATTCTTGGACACAAACTCGAGTACAACTTTAACT
CACACAATGTATACATCACGGCAGACAAACAAAAGAATGGAATCAAAGCTAACTTCAAAATTCG
CCACAACGTTGAAGATGGTTCCGTTCAACTAGCAGACCATTATCAACAAAATACTCCAATTGGC
GATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCGACACAATCTGTCCTTTCGAAAGATC
CCAACGAAAAGCGTGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACTGCTGCTGGGATTACACATGG
CATGGATGAGCTCTACAAAGGATCCCATCACCATCACCATCACTAAGGTACCAGTTGGTAGATA
CGTTGTTGACACTTCTAAATAAGCGAATTTCTTATGATTTATGATTTTTATTATTAAATAAGTT
ATAAAAAAAATAAGTGTATACAAATTTTAAAGTGACTCTTAGGTTTTAAAACGAAAATTCTTAT
TCTTGAGTAACTCTTTCCTGTAGGTCAGGTTGCTTTCTCAGGTATAGCATGAGGTCGCTCTTAT
TGACCACACCTCTACCGGCATGCGGATCCCATGATGATTCCAACCAATGGTTTGACCATTGCTT
CCAAGTCCAACTTTTGAGCGACAGAGATTTTGATTGGAATATCAGTTCTACCTGTAATGTAGTT
CAGCCTTTGTTCACATTCCGCCATACTGGAGGCAATAATATTTATGTGACCTACTTTTCTGTTA
GGTCTAGACTCTTTTCCATATAAGTACACTGAGGAACCTGGAGTCGCCAATGCTCTTTCGCAAG
TTTCTAGCTCTTTATCTTTTGTATGTTTGTCTCCAAGAACATTTAGCATAATGGCGTTCGTTGT
AATGGTGGAGAAAGATGTGAAATTCTTTGGCATTGGCAAATCCAATATTGATCTCAAATGAGCT
TCAAATTGAGAAGTGACGCAAGCATCAATGGTATAATGTCCAGAGTTGTGAGG/  


