Supplementary Figure 1:

General schematic of the integrating DNA
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Sequence of the integrated fragment from (VNN); library:
The product from a Stul digestion that is used for integration of library into yeast genome.

Legend:
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YASISUNEY:V:NIMN® C T AGATAAGCTTCGTAACCGACAGTTTCTAACTTTTGTGCTTTGACAAGAACTT
CTTCTTCTTGCTTTAATAAAAACTGTTCCATTTTCGTTGTATAACTTGAATCATAAGCGCCAAG
CAGTCTGACAGCCAACAGCGCAGCGTTCGTACTATTATTAATAGCGACGGTAGCTACTGGAACEA
CCTCTAGGCATTTGCACAATTGAATGTAAAGAATCTACTCCATCTAGACAAGAACCTTTTACGG
GCACACCGATGACAGGAAGTGGTGTCATTGCAGCCACCATACCTGGCAAGTGAGCAGCCCCACC
AGCTCCAGCGATAATTGTTTTAATTCCACGCTTGCTTGCGGAAATAGCATATGCTGACATCCTA
NCINEETNCUNNGUV-VNEINE OV NETNETNRUWNNNEIRO CAATTCGAGCTCGCATCCAACCAAATCCCGCGAA
GTTTTCCTGATTTACATAACAAGCAAATACTAAAAACGTTAACACACATGTGCTTCTTTATTGT
AAAGAAACCTCCATCATCCTCTTTTGTAACTTGGTCCTACAATAAATTTATCCAGTGTGACAGC
TTTATAGGAGGCGTAAAGTAGTCTCATGAAGTAGATGAGTCTTGTTCACCATATTTTTCTTCTC
GACTGCGAATTAACACTGTTCTTTGATGTTAGAACAATTTAGGTTCAAAGTACGAGTCACGACA
TGTAACAAGGGAAAAAAAGGATATTCATTTCAATAAAGTTCGTTTTATAAAAGTATAGTACTTG
TGAGAGAAAGTAGGTTTATACATAATTTTACAACTCATTACGCACACHEZVKEIEHNNNNNElElo(or:Te
CGAAAACAGTTTCAAAAGATTGCTGGAAGTCTGCAATAATGTCATCAATAAATTCGATACCAA
AGAGACACGAATTAAGTCCTTGGTAACACCAGATGCCAACTTTTCTTTGTCATTTAATTGTTTG
TGGGTAGTGAAGTATGGAGCAATGACTAAGGTCTTGGCATCACCAACATTGGCCAAGTTAGAGH




CAAGCTTTAAATTGTCAACAACTTGAGCACCAGAAAGTTTGAATGGGTCAGTTTCCTTGTCGG
ATTTGGTAAGTCTTTTACACCGAAAGATAAGACACCACCGAAACCGTTAGATAGATACTTCTTA
GCATTTTCATGATGAGAATGAGATGCTAAACCAGGGTATGAAACCCAAGATACGTATGGGGAT
GTTCTAACCATTTGGCTAACTTCAATGCATTTTCACCGTGTCTTTCAGCTCTCAAAGATAATG
TTCAACACCTTGTAGTAGCAAGAAAGAGGCAAATGGGTTCATCAATGGACCCAAATCTCTTAA
AGTTCAGTTCTAACATGAACGATGTATGCCAAGTTACCGTAGGCTTCATTGTAGATAGTACCG
GATATCCTTCGGCAGGTTGAGAGAATTGAGGGAACTTTTCTGGGTAGTCCTTCCATGGGAACT
ACCAGAGTCAACAATAATACCACCGATAGTAGTACCATGACCACCAATCCATTTGGTAGCAGAA
TGTGTTACAATATCAGCACCGTATTTAATTGGCTGACAGAAGTAACCACCGGCACCAAATGTG
TGTCAACGACAACTGGAATACCGTGTTTGTGAGCAATTGCAACAATTTTTTCAAAATCCGGAA
ATTGTACTTTGGATTACCAATGGTTTCCAAATAAACAGCCTTGGTTCTTTCATCAAAGACCTT
TCGAATTCTTCTGGATTGTCACCTTCAACAAATCTAGCCTCGATACCAAATCTTTTGAACGAGA
TTTTGAACTGGTTATAAGTACCACCGTATAAGTAAGAAGTGGAAACGATGTTGTCACCAGTGTH
TGCCAAACCTTGGATGGCAAGGGTTTGAGCGGCTTGACCGGAGGAAACAGCCAAAGCAGCAGCA
CCACCTTCTAAAGCAGCAATTCTTTCTTCCAAAACATTACTGGTTGGGTTTTGGAAACGGGAA
AGACGTAACCTGGAACTTCTAGACCAAACAATTGCGAACCATGCTTAGAGTTTTCGAAAACATA
AGAAGTGGTGGCGTAAATTGGTACAGCTCTGGATCTGTGAGCATTGTCACCAGGGTTCTCTTGH
(Ol0{CIEClOICHNEHVEHNINEY. VOV EHV VKO EY. V.V NNETNETWNEEIOVWIT CT AT GGATGGGGGTAATAGAATTGT
ATCTATGTATCTGACGACCCTGTATTACACGAAGGAAATAGTAGATGAAAAGACAAGAGAGCAA
GAAAAAGGAAAAACTTCCTTTCTAACAGACGCTTTACTTAACCTTATATATATCTTATTTTTTT
CATCGAGCGTGTTCAATTGGACAAGGTGCCACCTTTTCGACACTTCGGTTATTATGTTACACAG
TTTTCATGAGGATGGCGCCTTGACTAACTTAATTAGTCATTTGCCAACCACCACAGTTCCCCAA
TATCGACAGCTTCACATGTGCCATTTGCCATTTTGCGATCATGTGACCTCGGTACCCCGCGGTE
CAAATTAAAGCCTTCGAGCGTCCCAAAACCTTCTCAAGCAAGGTTTTCAGTATAATGTTACATG
CGTACACGCGTTTGTACAGAAAAAAAAGAAAAATTTGAAATATAAATAACGTTCTTAATACTAA
CATAACTATTAAAAAAAATAAATAGGGACCTAGACTTCAGGTTGTCTAACTCCTTCCTTTTCGG
TTAGAGCGGATGTGGGAGGAGGGCGTGAATGTAAGCGTGACATAACTAATTACATGATATCGAC
RVVNEEr Vv VNeel€ CTGCAGTGCTAAGCTTCCAAACTACCA

TCTCCTATTTAAATGGT
TGATGGATTACTAGTGGATGTTGAATTTTCAAAAATTCTTACTTTTTTTTTGGATGGACGCAAA
GAAGTTTAATAATCATATTACATGGCATTACCACCATATACATATCCATATCTAATCTTACTTA
TATGTTGTGGAAATGTAAAGAGCCCCATTATCTTAGCCTAAAAAAACCTTCTCTTTGGAACTTT
CAGTAATACGCTTAACTGCTCATTGCTATATTGAAGTACGGATTAGAAGCCGCCGAGCGGGCGA
CAGCCCTCCGACGGAAGACTCTCCTCCGTGCGTCCTCGTCTTCACCGGTCGCGTTCCTGAAACG
CAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTT
ATGAAGAGGAAAAATTGGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAAC
AACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGGTAATTAATCAGCGAAGC



GATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATAC
TTTCAACATTTTCGGTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTG
TTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAGGAATTCCATCAACCTTAATAA

GGTACCAGTTGGTAGATA
CGTTGTTGACACTTCTAAATAAGCGAATTTCTTATGATTTATGATTTTTATTATTAAATAAGTT
ATAAAAAAAATAAGTGTATACAAATTTTAAAGTGACTCTTAGGTTTTAAAACGAAAATTCTTAT
TCTTGAGTAACTCTTTCCTGTAGGTCAGGTTGCTTTCTCAGGTATAGCATGAGGTCGCTCTTAT
TGACCACACCTCTACCGGCATGCGEVNSEI6rUNETNNE UNNCI6Y:V:NCI07:-V:UNE(CHRININENCI6Y- W NINE{OU NN
CCAAGTCCAACTTTTGAGCGACAGAGATTTTGATTGGAATATCAGTTCTACCTGTAATGTAGTT
CAGCCTTTGTTCACATTCCGCCATACTGGAGGCAATAATATTTATGTGACCTACTTTTCTGTTA
GGTCTAGACTCTTTTCCATATAAGTACACTGAGGAACCTGGAGTCGCCAATGCTCTTTCGCAAG

TTTCTAGCTCTTTATCTTTTGTATGTTTGTCTCCAAGAACATTTAGCATAATGGCGTTCGTTGT
AATGGTGGAGAAAGATGTGAAATTCTTTGGCATTGGCAAATCCAATATTGATCTCAAATGAGCT
TCAAATTGAGAAGTGACGCAAGCATCAATGGTATAATGTCCAGAGTTGTGIeY,




